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CLONING TECHNOLOGY
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Oddziatywania indukcyjne

Opisz typy oddziatywan pomiedzy komorkami
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Dopasuj i opisz zjawisko prowadzgce do powstania okreslonych rodzajow komorek.
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Uzupetnij tabele
Rézne kategorie genéw

Przyktady biatek
Typy genéw Aktywnos¢ kodowanych przez te

geny

Geny Housekeeping

Odpowiadajg za specyficznos$é
komorek

Geny regulujgce rozwoj

Geny indukowane Hormon

Nucleus
Cell

Chromosomes

A

Geny komérkowo specyficzne

Utrzymujg
funkcjonowanie
wszystkich komoérek

Keratyna Biatka HOX

Podlegajg ekspresji pod wptywem
pobudzenia z zewnatrz

Deacetylaza histonéw

Regulacja rozwoju i specyfikacji
komédrek




Biatka regulujace chromatyne

Dopasuj poszczegdlne biatka/domeny do odpowiednich kategorii biatek zwigzanych z regulacjg chromatyny
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Biatka wigzace zmetylowane CpG
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tudor domeny

HP1

PHD palce cynkowe

Metylotransferaza histonéw

Acetylotransferaza histonow

bromodomeny

Demetylaza histonow

Ligaza ubikwityny



Potacz w odpowiednie pary

morfogen

Potencja rozwojowa komorek

Rdéznicowanie komorek

Imprinting genomu

X-inaktywacja

miRNA

Reguluje potranskrypcyjnie ekspresje genow istotnych
dla réznicowania i funkcjonowania wielu komorek

Proces wyciszania gendéw na jednym z
chromosomoéw ptci u kobiety

Ekspresja genu zalezna od ptci, dziedziczenie mono-
alleliczne

Czasteczka sygnatowa oddziatujgca na sgsiednie komorki
zgodnie z gradientem jej stezenia

Zdolnos¢ do rozwoju danej komaorki w okreslone tkanki i
narzady

Proces, w wyniku ktdrego mniej wyspecjalizowana
komodrka ulega stopniowej specjalizacji strukturalne;j
i czynnosciowe



Dokoncz zdania

Ogolnie, im bardziej zmetylowany jest region DNA, tym jest transkrypcja z tego regionu.

Modyfikacja histondw moze réwniez zmienia¢ poziom transkrypcji.

histondw prowadzi do zwiekszenia transkrypcji z tego regionu DNA.

Dodanie

Acetylacja Aktywacja

Nizsza

Deacetylacja

Wyzsza




Konsekwencje metylacji histonow Polycomb- zalezne wyciszenie genéw

[me | Lme |[ e | X inaktywacja

Tworzenie heterochromatyny
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DNA metylacja

Represja transkrypcji




Prawda

,Epigenetyka”podlega zmianie przez cate zycie. Epigenetyka noworodka rdzni sie od
epigenetyki dorostego cztowieka.

Jeden z dwdch chromosomoéw X kobiety jest epigenetycznie inaktywowany, kompensujgc w
ten sposdb rdéznice w ilosci gendw wystepujgcych na chromosomie X miedzy kobietg a
mezczyzng . Nie wszystkie geny wystepujgce na chromosomie X sg catkowicie inaktywowane.

IncRNA, dzieki swojej zdolnosci do wigzania z biatkami, DNA i RNA, petni funkcje modulatora
ekspresji gendw poprzez regulacje transkrypcji i proceséw potranskrypcyjnych.

Dodanie grupy metylowej do cytozyny w miejscu CpG w obrebie promotora i wzmacniacza,
zawsze prowadzi do aktywacji transkrypcji, a zatem do zwiekszonej ekspresji odpowiedniego

genu.

Biatka z grupy Polycomb (PcG) przyczyniajg sie do zwiekszonej ekspresji gendw poprzez
rozpoznawanie metylacji histonow i ubikwitynaciji.

Chemiczne modyfikacje histondw powodujg zmiane upakowania DNA z euchromatyny do
heterochromatyny i odwrotnie.

Wyspy CpG sg zwykle niezmetylowane i zlokalizowane w poblizu miejsc rozpoczecia
transkrypcji (TSS) i promotoréow gendéw podstawowego metabolizmu komérki, co umozliwia

transkrypcje tych genéw




: ‘h"\"' The Difference Between siﬁNA and rﬁiRNA .

SIRNA MiRNA
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Uzupetnij ramki

RNA-Induced
) Silencing Complex
e Petna
A~ komplementarnos¢
C |'|_ mRNA degradacja
\
mMiRNA
20-25 nucleotidéw
MRNA

W CzeSciowa
5’ cap 3’ poli (A) komplementarnos¢
/ \ blokowanie translacji

RNA-Induced
Silencing Complex
z antysensowng nicig RNA
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